
Chapitre : L'histoire humaine
lue dans son génome 



Comment la connaissance du génome permet-elle de
révolutionner la compréhension de l’histoire humaine 

récente ?

I. Les informations contenues dans le génome humain

A) Le principe du séquençage du génome humain
B) La diversité des génomes et la parenté entre les humains

II. Les génomes fossiles et la reconstitution de l’histoire de la
lignée humaine

A) La reconstitution des principales migrations de la lignée humaine
B) La reconstitution des hybridations entre les membres de la
lignée humaine

II. Des traces de sélection naturelle dans le génome humain
A)  Une sélection naturelle liée au changement de société
B) Une sélection naturelle liée aux maladies



I. Les informations contenues dans le génome humain

 A) Le principe du séquençage d’un
génome humain



Le séquençage de l'ADN par la méthode Sanger



Reconstitution du génome par assemblage des fragments séquencés





I. Le séquençage du génome humain

A) Le principe du séquençage d’un génome humain

 B) La diversité des génomes et la parenté
entre les humains



Saisir quelque chose 

Les premiers génomes séquencés par la méthode Sanger



Saisir quelque chose 

Les étapes du premier séquençage du génome humain



Quelques caractéristique du génome humain 





Généalogie et génétique



Les tests génétiques



Bilan: Le séquençage complet du génome humain, ensemble de l’information génétique
contenue dans chacune des cellules, s’est achevée en 2004 et aura nécessité une
quinzaine d’années de travaux et plusieurs équipes de recherches internationales. Ainsi,
20 000 à 25000 gènes ont pu être dénombrés chez l’espèce humaine. La connaissance 
du génome permet d’ores et déjà de nombreuses applications : par exemple, la 
recherche d’allèles de prédisposition à certaines maladies pour le cas de certains cancers
du sein. Cependant, ce programme et les progrès technologiques qui l’accompagnent,
nous poussent à rester vigilants d’un point de vue éthique (protection des données,
discrimination). Cependant, ce programme et les progrès technologiques qui
l’accompagnent, nous poussent à rester vigilants d’un point de vue éthique (protection
des données, discrimination).

Saisir quelque chose 



II. Les génomes fossiles et la reconstitution
de l’histoire de la lignée humaine

 A) La reconstitution des principales
migrations de la lignée humaine



Saisir quelque chose 

L'histoire des Néandertaliens lue dans le génome



Saisir quelque chose 

Mutations sur le chromosome Y et répartition des haplogroupes



Saisir quelque chose 

Carte de migration de différentes populations humaines



II. Les génomes fossiles et la reconstitution
de l’histoire de la lignée humaine

 A) La reconstitution des principales migrations de la
lignée humaine

B) La reconstitution des hybridations entre
les membres de la lignée humaine



Saisir quelque chose 

Les dents des Dénisoviens 



Saisir quelque chose 

L'étude des molaires des Dénisoviens



Saisir quelque chose 

Relations de parentés entre différents membres des Homininés



Saisir quelque chose 

Relations de parentés entre différents Homo sapiens / Néandertaliens / Dénisoviens





Bilan : La comparaison des génomes humains permet de reconstituer les multiples
migrations qui ont jalonnée l’histoire des populations d’Homo spaiens. Le premier flux
migratoire de l’Homme moderne hors d’Afrique date de - 100 000 à - 50 000 ans. Homo
sapiens à donc colonisé d’autres territoires, en Europe et en Asie, puis plus tardivement
en Amérique.

De plus, les populations humaines modernes en Europe et en Asie ont été en contact
avec d’autres populations humaines archaïques telles que les Néandertaliens et les
Dénisoviens. les génomes actuels contiennent des segments de ces génomes témoignant
des hybridations qui se sont produites lors des rencontres entre ces populations.

Saisir quelque chose 



III. Des traces de sélection naturelle dans le
génome humain

 

 

A) Une sélection naturelle liée au changement 
de société



Sélection naturelle actuelle et tolérance au lactose





III. Des traces de sélection naturelle dans le
génome humain

 

 

A) Une sélection naturelle liée aux maladies

A) Une sélection naturelle liée au changement 
de société



Sélection naturelle passée et peste noire



Bilan : Certaines mutations ont pu apporter un avantage lorsqu’une population humaine a été
confrontée à un environnement particulier. Les allèles ainsi sélectionnés au fil des générations
sont toujours présents dans certaines populations, parfois chez certains individus dans certaines
régions. Ces mutations ont permis une adaptation à des conditions de vie différentes de celles
d’origine.


